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［３］　ＬｉＬｅｐｉｎｇ，ＷｅｉｎｂｅｒｇＣ，ＤａｒｄｅｎＴ，ＰｅｄｅｒｓｅｎＬ．Ｇｅｎｅｓｅｌｅｃｔｉｏｎ

ｆｏｒｓａｍｐｌｅｃｌａｓｓｉｆｉｃａｔｉｏｎｂａｓｅｄｏｎｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｄａｔａ：ｓｔｕｄｙｏｆ

ｓｅｎｓｉｔｉｖｉｔｙｔｏｃｈｏｉｃｅｏｆｐａｒａｍｅｔｅｒｓｏｆｔｈｅＧＡ／ＫＮＮｍｅｔｈｏｄ［Ｊ］，

Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ，２００１，１７（１２）：１１３１１１４２．

［４］　ＩｎｚａＩ，ＬａｒｒａｎａｇｅＰ，ＥｔｘｅｂｅｒｒｉａＲ，ＳｉｅｒｒａＢ．ＦｅａｔｕｒｅＳｕｂｓｅｔＳｅ

ｌｅｃｔｉｏｎｂｙＢａｙｅｓｉａｎｎｅｔｗｏｒｋｂａｓｅｄｏｐｔｉｍｉｚａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＡｒｔｉｆｉｃｉａｌＩｎｔｅｌ

ｌｉｇｅｎｃｅ，２０００，１２３（２）：１５７１８４．
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，２０１２，３２（４）：８１５８２５．

［６］　ＰａｕｌＴ，ＩｂａＨ．ＰｒｅｄｉｃｔｉｏｎｏｆＣａｎｃｅｒＣｌａｓｓｗｉｔｈＭａｊｏｒｉｔｙＶｏｔｉｎｇ

ＧｅｎｅｔｉｃＰｒｏｇｒａｍｍｉｎｇＣｌａｓｓｉｆｉｅｒＵｓｉｎｇＧｅｎｅＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎＤａｔａ［Ｊ］．

ＩＥＥＥ／ＡＣＭＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＢｉｏｉｎｆｏｒ

ｍａｔｉｃｓ（ＴＣＢＢ），２００９，６（２）：３５３３６７．

［７］　ＧｈｏｒａｉＳ，ＭｕｋｈｅｒｊｅｅＡ，ＳｅｎｇｕｐｔａＳ，ＤｕｔｔａＰ．ＣａｎｃｅｒＣｌａｓｓｉｆｉｃａ

ｔｉｏｎｆｒｏｍＧｅｎｅＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎＤａｔａｂｙＮＰＰＣＥｎｓｅｍｂｌｅ［Ｊ］．ＩＥＥＥ／

ＡＣＭＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＢｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ

（ＴＣＢＢ），２０１１，３（８）：６５９６７１．

［８］　ＺｈａｎｇＲｕｎｘｕａｎ，ＨｕａｎｇＧｕａｎｇＢｉｎ，ＳｕｎｄａｒａｒａｊａｎＮ，Ｓａｒａｔｃｈａｎｄ

ｒａｎＰ．ＭｕｌｔｉｃａｔｅｇｏｒｙＣｌａｓｓｉｆｉｃａｔｉｏｎＵｓｉｎｇＡｎＥｘｔｒｅｍｅＬｅａｒｎｉｎｇ

ＭａｃｈｉｎｅｆｏｒＭｉｃｒｏａｒｒａｙＧｅｎｅＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎＣａｎｃｅｒＤｉａｇｎｏｓｉｓ［Ｊ］．

ＩＥＥＥ／ＡＣＭＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＢｉｏｉｎｆｏｒ

ｍａｔｉｃｓ（ＴＣＢＢ），２００７，４（３）：４８５４９５．

［９］　ＢｅｎｓｏＡ，ＣａｒｌｏＳ，ＰｏｌｉｔａｎｏＧ．ＡｃＤＮＡＭｉｃｒｏａｒｒａｙＧｅｎｅＥｘｐｒｅｓ

ｓｉｏｎＤａｔａＣｌａｓｓｉｆｉｅｒｆｏｒＣｌｉｎｉｃａｌＤｉａｇｎｏｓｔｉｃｓＢａｓｅｄｏｎＧｒａｐｈＴｈｅｏｒｙ

［Ｊ］．ＩＥＥＥ／ＡＣＭ ＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏｇｙａｎｄ

Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ（ＴＣＢＢ），２０１１，８（３）：５７７５９１．

［１０］　ＴａｎｇＹｕｃｈｕｎ，ＺｈａｎｇＹａｎｑｉｎｇ，Ｈｕａｎｇｚｈｅｎ．Ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｏｆ

ＴｗｏＳｔａｇｅＳＶＭＲＦＥＧｅｎｅＳｅｌｅｃｔｉｏｎＳｔｒａｔｅｇｙｆｏｒＭｉｃｒｏａｒｒａｙＥｘ

ｐｒｅｓｓｉｏｎＤａｔａＡｎａｌｙｓｉｓ［Ｊ］．ＩＥＥＥ／ＡＣＭＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕ

ｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏｇｙａｎｄＢｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ（ＴＣＢＢ），２００７，４（３）：

３６５３８１．

［１１］　ＺｈｕＳｈｅｎｇｈｕｏ，ＷａｎｇＤｉｎｇｄｉｎｇ，ＹｕＫａｉ，ＬｉＴａｏ，ＧｏｎｇＹｉｈｏｎｇ．

ＦｅａｔｕｒｅＳｅｌｅｃｔｉｏｎｆｏｒＧｅｎｅＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎＵｓｉｎｇＭｏｄｅｌＢａｓｅｄＥｎｔｒｏ

ｐｙ［Ｊ］．ＩＥＥＥ／ＡＣＭＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏｇｙａｎｄ

Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ（ＴＣＢＢ），２０１０，７（１）：２５３６．

［１２］　ＹｅＪｉｅｐｉｎｇ，ＬｉＴａｏ，ＸｉｏｎｇＴａｏ，ＪａｎａｒｄａｎＲ．ＵｓｉｎｇＵｎｃｏｒｒｅｌａｔｅｄ

ＤｉｓｃｒｉｍｉｎａｎｔＡｎａｌｙｓｉｓｆｏｒＴｉｓｓｕｅＣｌａｓｓｉｆｉｃａｔｉｏｎｗｉｔｈＧｅｎｅＥｘｐｒｅｓ

ｓｉｏｎＤａｔａ［Ｊ］．ＩＥＥＥ／ＡＣＭＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏ

ｇｙａｎｄＢｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ（ＴＣＢＢ），２００４，１（４）：１８１１９０．

［１３］　ＡｕＷ，ＣｈａｎＫ，ＷｏｎｇＡ，ＷａｎｇＹａｎｇ．ＡｔｔｒｉｂｕｔｅＣｌｕｓｔｅｒｉｎｇｆｏｒ

Ｇｒｏｕｐｉｎｇ，Ｓｅｌｅｃｔｉｏｎ，ａｎｄＣｌａｓｓｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆＧｅｎｅＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎＤａｔａ

［Ｊ］．ＩＥＥＥ／ＡＣＭ ＴｒａｎｓａｃｔｉｏｎｓｏｎＣｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌＢｉｏｌｏｇｙａｎｄ

Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ（ＴＣＢＢ），２００５，２（２）：８３１０１．

［１４］　ＳｔａｔｎｉｋｏｖＡ，ＴｓａｍａｒｄｉｎｏｓＩ，ＤｏｓｂａｙｅｖＹ，ＡｌｉｆｅｒｉｓＣ．ＧＥＭＳ：Ａ

ｓｙｓｔｅｍｆｏｒａｕｔｏｍａｔｅｄｃａｎｃｅｒｄｉａｇｎｏｓｉｓａｎｄｂｉｏｍａｒｋｅｒｄｉｓｃｏｖｅｒｙ

ｆｒｏｍｍｉｃｒｏａｒｒａｙｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｄａｔａ［Ｊ］．ＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆ

ＭｅｄｉｃａｌＩｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ，２００５，７４（５）：４９１５０３．

［１５］　ＳｔａｔｎｉｋｏｖＡ，ＡｌｉｆｅｒｉｓＣ，ＴｓａｍａｒｄｉｎｏｓＩ，ＨａｒｄｉｎＤ，ＬｅｖｙＳ．Ａ

ｃｏｍｐｒｅｈｅｎｓｉｖｅｅｖａｌｕａｔｉｏｎｏｆｍｕｌｔｉｃａｔｅｇｏｒｙｃｌａｓｓｉｆｉｃａｔｉｏｎｍｅｔｈｏｄｓ

ｆｏｒｍｉｃｒｏａｒｒａｙｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｃａｎｃｅｒｄｉａｇｎｏｓｉｓ［Ｊ］．Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔ

ｉｃｓ，２００５，２１（５）：６３１６４３．
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